O PAX1 é um gene de desenvolvimento composto por 5 ésemslo que o éxon 2 codifica o chamado dominio
paired que confere a proteina, um fator de transcricampacidade de se ligar ao DNA. Este gene tem yal pa
fundamental durante o desenvolvimento embrionfas atua na formag¢do dos arcos branquiais, tindmdglas
paratiredides e 0ssos, especificamente na deteg@unda segmentagdo da coluna vertebral. Foramsadat
sequéncias do éxon 2 (~630bp) de 21 espécies ddfenasncompiladas do Ensembl (http://www.ensemgl.or
/index.html). Um fato marcante que surge das asésa grande diferenca entre a porcentagem ded@estado-
sinbnimas e sinbnimas no éxon 2, pois somente 6%odes as muta¢gfes detectadas, resultam em troca do
aminoécido. A sequéncia de aminoacido possui eman#% de identidade para todos os mamiferos efbsda
Para testar se a variagdo encontrada poderia plcagla pelo equilibrio entre mutagéo e deriva firadidade) foi
realizado o teste Maximum Likelihood Andlise deeg@b Natural Cddon por Cddons, utilizando-se onso#
Mega 5.05 (http://www.megasoftware.net/). Estaiaaaleterminou que 81% dos cddons analisados sstioma
forte selecéo purificadora, enquanto que 17% parexstar sofrendo um relaxamento da presséo selEiivaora o
programa indique que 2% dos c6dons poderiam estaa 2i¢cdo da selegdo positiva, nenhum dos sitresetam
valores significativos. Isso significa que uma egaura constricdo funcional mantém a sequéncianil@oacidos
inalterada por todas as linhagens dos mamiferosiadds até aqui. Uma onipresente sele¢do purifiaadiomina
completamente o panorama evolutivo do domfaioed do éxon 2, pois somente ha duas alteracdes ndohsias,
uma no elefante e outra no morcego, nos 384 nidéamst que o compde. Ou seja, SAo 0s mesmos 126&midas

para todos os 21 mamiferos analisados, entre délemem, o elefante e o golfinho.



