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Introducgao _2
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Um dos mecanismos envolvidos na resposta celular a condicdes de estresse € a morte celular programada, | e 9%|9
que é constituida por um mecanismo de “autodestruicdo” celular, eliminando as células lesadas, evitando assim .l — Conditions HHE
a morte do individuo. Dentre as diversas familias génicas relacionadas com a morte celular programada esta a soic [ L2ChyMiT W41 mook inoculated leaf samples ==.
. iotic . Sojae pi
fam|||a PLACS. R.irregularis (Bragg) 11
. , . . , Inflorescence Chemical Al + Mg (PI 4165?3?) .
A familia PLACS8 é encontrada em fungos, algas, plantas e animais, sendo que em plantas é pouco estudada ____|soivent reaied ip sample (oung) =.
utrient sni e-limiteq to Fe-sutrficient
e sua funcionalidade possivelmente esta relacionada com o tamanho do fruto. Ja em animais é muito estuda, Stress __feal (photosynihesis 20% mhbied .=I
. ~ . . A . pacnyrnizi - MOCK Inoculaten leait samples
pois sabe-se que a sua superexpressao induz a apoptose, tornando-se alvo de terapia contra o cancer. Biotic [P sojae (48hp) EEN
Roots R.irregularis (Bragg) .=.
. Al + Mg (Pl 416937)
Chemical solven?treated tip sample (young) |
0 bj etivo P. pachyrhizi HW94-1 / mock inoculated leaft samples . .
Biotic P. sojae (48hpi) ]
O objetivo deste trabalho é identificacao e caracterizacao de genes pertencentes a familia plac8 e seu seeding N e A I==.
Chemical .
: Py T A P A solvent treated tip sample (young) 0] |
potencial papel frente a condicdes de estresse biotico e abiotico em plantas ——poentueater Ip sampe o ==
Stress heat (photosynthesis 20% inhibited ‘- NN
. P. pachyrhizi HW94-1 / mock inoculated leaft samples . .
Metodolo ia Biotic  |P. sojae (48hpi) I===
. , A . . . . . . R.irregularis (Bragg)
Utilizando como isca duas sequéncias proteicas de PLAC8 de Arabdopsis thaliana, descritas na literatura, foi 000 | Chemicar MO TSN ==
. e . . solvent treate tlp sample {(young
realizado BLAST contra o banco de dados PHYTOZOME (http://phytozome.jgi.doe.gov/). A analise de Nutrient__[shift Fe-lmited to Fe-sufficient ===

Stress heat (photosynthesis 20% inhibited

conservacao do dominio PLACS8 foi realizado através do software MEME. Através do uso do software MEGA 6
(megasoftware.net/) realizou-se o alinhamento das sequéncias codificantes e sua posterior traducdo em
aminoacidos. Posteriormente foi realizada analise filogenética dos genes identificados utilizando inferéncia
Bayesiana (50 milhOes de geracdes) através do software BEAST. Buscando encontrar genes potencialmente uteis

Na maioria dos genes em Glycine max e Arabidopsis thaliana
transmembrana, estando possivelmente na membrana mitocondrial (figura 5).

foram
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Figura 4. Analise de expressao génica sob condi¢des de estresse ( Software Genevestigator)

identificados dominios

para uso em transformacao genetica de plantas, realizou-se através dos softwares BAR e Genevestigator as oo N ooy o I et T o N o e e s w2 S K i o e o
analises de expressao génica durante o desenvolvimento das plantas sob condicoes de estresse. Através da ePiACeS T VEs T 140 i aaas NG Voo
. . « ~ 7 . ’ GmPLACSE*4 YES 115 - 140 amino acids NO
ferramenta TMHMM (cbs.dtu.dk/services/TMHMM/), realizou-se a predicao de dominio transmembrana, além Glycine max | GmPLACBL VES 50 - 102 amino acids NO
GmPLACE2 NO NO
da predi¢do da localizagao subcelular através da ferramenta TargeP (cbs.dtu.dk/services/SignalP/), e a predigao GmPLACBS|  VES |79 91/101-123ammoacds| N
da existéncia de peptideos sinal através da ferramenta Signal P. SIPLACS L B om e —= —
AtPLACE*2 YES 118 - 140 amino acids NO
AtPLACEL YES 94 - 116 amino acids NO
- ~ AIPLACE2 YES 49 - 68 amifm aci_cls NO _ _
Resultados e Discussao I e e
. o o . . , . A . AIPLACES YES 59 - 78 amino acids NO
Foram identificados 307 genes em 33 especies dentre as 44 disponiveis no banco de dados, as sequéncias APLACES VES 5779 amino acice NO
identificadas foram analisadas quanto a presenca dos dominios PLAC8 descritos na literatura, se confirmou a AIPLACOS NO NO
. 7 . . . ’ AtPLACSE10 YES 62 - 84 amino acids NO
presenca de dois dominios diferentes entre si, sendo esses conservados, dos 307 genes,/0 deles & de um Figura 5. Resultado da busca pelos dominios transmembrana (Software TMHMM), da existéncia de peptideos sinais (Software Signal P), e da
dominio (figura 1.) e 237 do outro dominio(figura 2.) predicdo subcelular das proteinas ( Target P) em genes de Glycine max e Arabidopsis thaliana.
| I I “ II Foi realizado a analise filogenética com todos os genes PLACS8 identificados. Observou-se que genes oS
IF I I ‘ dominios PLAC8 diferentes formaram grupos separados na analise Bayesiana, representado pela cor azul e
' amarela, (figura 6).
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Figura 1. Andlise da conservacao do dominio PLAC8 TIPO | (isca - AT4G23470.1) MEWME (5 SSC) 206 2015 201
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Figura 2. Analise da conservacdo do dominio PLAC8 TIPO Il (Isca- AT1G52200.1) MEWE (no SSC) 2306 2015 19:5 3

As analises de expressao realizadas em soja apontaram a expressao génica durante o desenvolvimento da
planta em condicdes de estresse principalmente nas folhas e no caule (figura 3). A figura 4, representa o perfil
de expressao dos genes PLAC8 sob diferentes condicoes de estresse.
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o Consideracoes finais
A V| B Devido ao fato de ndao termos encontrado individuos PLAC8 nas especieis mais basais (algas), podemos
GMPLACS*3 i o GmPLACS4 g = supor entao que essgs genes,surglram como surglment? das plantas vascula.res. | -
i @ g = |~ _x, % — — Podemos concluir também que pela sua localizacao subcelular ser mitocondrial, e pela existéncia de
i — . “’:‘ ‘:"“q {"“'u dominios transmembrana,a funcao do PLAC8 na morte celular programada mediante a condicdes de estresse
|” provavelmente esta ligada na regulacao do transporte de fluidos has membranas mitocondriais.
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Figura 3. Andlise de expressao génica durante o desenvolvimento vegetal sob condicdes de estresse bidtico (Software Bar)
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