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O milho Zea mays) € uma das mais importantes plantas de lavouBrasil com 27%
da area de grédos cultivados. A produtividade dasistlavouras de milho tem
aumentado gradualmente (taxa anual de 2,67%) couatiliaagcdo de variedades
melhoradas geneticamente, sejam estas convencionaisansgénicas (organismos
geneticamente modificados, OGMs). A utilizacdo deM3 € relativamente recente,
iniciando em 2007 com a liberacdo da primeira caitique apresentava um gene
isolado de uma bactéria que produzia toxina pardrae de insetos. No entanto, a
producao de alimentos com milho transgénico jaghamo previamente regulamentada
pelo decreto 4.680 (de 25 de abril de 2003) quebekiceu que produtos com mais de
1% de OGM deveriam ser rotuladegjam estes para consumo humano ou anidal.
objetivo do presente estudo foi implementar tésim@reacdo em cadeia da polimerase
em tempo realréal time-PCR) para deteccao de regifes genéticas especificandor
P-35S, gene principal Cry 1A.105 e terminador t-N@8 diferentes variedades de
milho OGM e assim identificar transgénicos em ptogun natura e processados
industrialmente. Inicialmente foram obtidas 18 atmass de milho comercializadas
como semente no Brasil, sendo cinco variedadeseomimnais e 13 transgénicas
(derivadas de cinco construcbes OGM: Pro, Pro2, Vip3 e TL). Também foram
adquiridas 43 amostras de milho no comércio, indaiespigas de milho-verde, milho
em conserva, farinhas de milho, polentas e graosilt® a granel para uso em racoes.
Em paralelo, procedeu-se a implementacdo das &scrdereal time-PCR com a
aquisicao dos iniciadores e sondas para as tri&gesegenéticas (P-35S, Cry 1A.105 e t-
NOS) e um gene genérico de milho (hrhigh mobility group). O procedimento de
analise consistiu na extracdo de DNA a partir dasgou alimentos pelo protocolo de
adsorcao em silica, seguida da amplificacdo pealasr@ procedimentos deal time-
PCR com as mesmas condi¢cdes de amplificacdo (40 ae®5°C por 15 s e 60°C por
60 s). As curvas de amplificagéo foram visualizagasquipamento, com a definicdo
do ciclo limite de leitura@t) de cada amostra. Os resultados demonstrarantigaefe
deteccdo dos alvos hmg, p-35S, Cry 1A.105 e t-N@S amostras de sementes
transgénicas BM 915 PRO e SHS 7920 PRO (evento MOB¥. Na analise das
demais 16 amostras de cultivares conhecidas, tapieesentaram resultado positivo
para o gene hmg. Nas 5 amostras convencionaisymedbs demais alvos analisados
foi detectado. Nas 11 cultivares transgénicas, (8% 3066 PRO2, SHS 7990 PRO2,
SHS 7915 PRO, DKB 240 PRO, 2B647 PW e BM 3063 PR{P&sentaram resultado
positivo para todos os alvos analisados, enqua@soaimostras apresentaram resultado
positivo para os alvos P-35S e t-NOS (duas TL, YJIB&a apenas para o alvo P35S
(AG5011) e uma para t-NOS (VIP). Apos as demaisadi®stras foram analisadas e
apresentaram resultado positivo para o0 gene hmgl4&€amostras, nenhum dos alvos
de milho OGM foi detectado, sendo consideradasemrignais. As outras 29 amostras
apresentaram eventos transgénicos, sendo 20 paés@dvos, trés para P35S e t-NOS,
duas para t-NOS e duas para P35S. A aplicacdosdeéstasicas possibilitou detectar a
ocorréncia de transgénicos em 17 amostras de melfue, cinco farinhas, seis graos de
milho e um milho em conserva. Novos estudos es@odo realizados para
determinagdes quantitativas de OGM em produtosealiitios.



