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Introducao

O virus da hepatite E (HEV) pertence a familia Hepeviridae e possui quatro genotipos, sendo 0s genotipos 3 e 4 considerados
zoonoticos. O HEV causa hepatite aguda em humanos, estando 20 milhGes de pessoas infectadas no mundo [1]. A doenca
esta associada a falta de saneamento basico nos paises em desenvolvimento e ao contato e ingestao de carne mal cozida de
animais infectados nos paises desenvolvidos [2]. Tendo em vista que 0s suinos sao 0s hospedeiros mais envolvidos no ciclo
de transmissao para humanos, e que a suinocultura da regido sul € a mais desenvolvida no pais, € de suma importancia
monitorar esses animais. O objetivo do projeto é a deteccao de HEV em diferentes amostras de suinos do Rio Grande do Sul.

Materiails e metodos Resultados
N= 1050 amostras « Seis amostras positivas de soros de suinos de
subsisténcia. Destas, trées foram submetidas ao
800 == soros de suinos de subsisténcia sequenciamento genetico e caracterizadas como genotipo
250 == linfonodo e figado de suinos de produgéo comercial 3, conforme Figura 1.
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— Figura 01: Arvore filogenética contendo as trés amostras
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Sequenciamento dos produtos de amplificacao das « Até o momento, 98 amostras de suinos de producéo
amostras positivas. comercial foram testadas, com todos os resultados
negativos.

Discussao e Conclusoes

» Os resultados indicam que o virus da Hepatite E esta
circulando em suinos de subsisténcia do Rio Grande

Analise Filogenética do Sul, sendo o gendtipo zoonotico 3, o detectado.
" : « A presenca de virus no soro demonstra gue esses
Referencias animais estdo em viremia, ou seja, em infeccio ativa.
[1] World Organisation for Animal Health, 2014. * O presente trabalho permanece em andamento,
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