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Introducgao Objetivo

Os receptores semelhantes ao Toll (TLRs) sao proteinas bastante importantes nas respostas O trabalho teve como
imunes inatas, ja que reconhecem padrdoes moleculares associados a patogenos (PAMPs). Esses objetivo analisar e comparar
podem ser localizados na superficie celular ou em endossomos, e as suas funcoes sao a frequéncia dos
influenciadas por tal caracteristica. Os receptores TLR9 e TLR7 sao endossomais, e reconhecem, polimorfismos rs179008 de
respectivamente, DNA nao-metilado e ssRNA, material genético associado a virus. Polimorfismos TLR7 e rs352140 de TLR9 em
de nucleotideo Unico (SNPs) dos genes codificantes desses receptores ja foram descritos, como o obesos e controles saudaveis
rs179008 (TLR7) e rs352140 (TLR9), e foram associados com susceptibilidade a diversas patologias para verificar a influéncia
de carater inflamatorio. A obesidade, além de ser caracterizada por um excesso de gordura destes na susceptibilidade a
corporal, é associada a uma inflamacao cronica em tecidos importantes para o metabolismo, e, de obesidade.
acordo com a literatura, os receptores TLR7 e TLR9 podem estar conectados com a regulacao dessa
inflamacao.
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Apesar das genotipagens ainda nao terem sido finalizadas, os Até entdo, nenhum dos polimorfismos analisados
resultados encontrados para o polimorfismo rs352140 nao influencia na susceptibilidade a obesidade, pois nao
tiveram diferencas significativas em relacao aos controles. Foi houveram diferencas significativas quando comparadas as
aplicado um teste chi-quadrado de Pearson para tal avaliacao, frequéncias genotipicas e alélicas em amostras de pacientes
sendo o resultado obtido x2 (0,412) < 3,84 (a=0,05; gl=1). Os obesos em relacao aos controles saudaveis. Nesta coorte de
resultados obtidos para o polimorfismo rs179008, até o individuos com obesidade consta um total de 300 amostras,
momento, sao semelhantes. O valor de chi-quadrado x2 (2,109) < sendo necessario o término das genotipagens para uma

3,84 (a=0,05; gl=1) mostra novamente que nao houveram nelhor compreensao.
diferencas significativas entre as amostras de pacientes e os

controles saudaveis. Refe ré N Cl dS

Tabela 1. Genotipos encontrados para o polimorfismo rs352140, sendo G
o alelo selvagem e A o alelo polimoérfico, e para o polimorfismo rs179008,
sendo A o alelo selvagem e T o alelo Polimorfico.
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Tabela 3. Frequéncias genotipicas e alélicas encontradas. A p O | O
rs352140 rs179008
Frequéncias Frequéncias Frequéncias Frequéncias
Genotipicas Alelicas Genotipicas Alelicas
Pacientes GG = 0,26 P (G)=0,525 AA = 0,67 P (A)=0,792
Obesos GA =0,53 Q(A)=0,475 AT =0,25 Q(T)=0,208 \ \
AA =0,21 T =0,08 & CNP
Controles GG =0,28 P (G)=0,526 AA = 0,78 P (A) = 0,843 q
Saudaveis GA = 0,48 Q (A) = 0,473 AT =0,11 Q(T)=0,157 FA PERGS

AA=0,23 TT=0,1




