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O género Eriochrysis (Poaceae) apresenta cerca de sete espécies distribuidas principalmente
nas regides tropicais da América, Africa e India. Destas, seis sdo citadas para o Brasil. No RS
estd representado por trés espécies: E. cayennensis P. Beuv., E. villosa Swallen e E. holcoides
(Nees) Kuhlm. O género se caracteriza, principalmente, por apresentar inflorescéncia com
pilosidade castanho-dourada a castanho-clara, além de espiguetas sésseis com flor bissexuada
e espiguetas pediceladas com flor pistilada. A circunscricdo dessas espécies € ainda
controversa, sendo que alguns autores consideram E. villosa uma espécie independente de E.
cayennensis, enquanto outros a tratam como provavel sinonimo de E. cayennensis. Em
regides de simpatria dessas duas espécies, individuos com morfologia intermedidria sdo
encontrados, o que sugere ainda a ocorréncia de hibridos naturais. Visando melhor definir a
circunscricdo dessas espécies, bem como a ocorréncia de putativos hibridos, andlises
citotaxondmicas vém sendo realizadas. Diante da inexisténcia de caracterizacdo cariotipica e
do comportamento meidtico dessas espécies, o uso de técnicas citogenéticas se mostra como
uma ferramenta promissora, especialmente na confirmacdo de eventos de hibridacao
interespecifica. Assim, esse trabalho tem como objetivos: a) Determinar o nimero
cromossOomico das espécies Eriochrysis cayennensis e E. villosa, bem como dos morfotipos
intermedidrios (supostos hibridos); b) Avaliar o comportamento meidtico dos parentais e dos
hibridos; ¢) Determinar a viabilidade e a morfologia dos grdaos de pdlen nos trés taxa.
Metodologia: para as andlises meidticas foram coletadas inflorescéncias jovens de cada uma
das espécies, sendo estas fixadas em etanol : 4cido acético (3:1). O preparo das laminas € feito
com esmagamento das anteras em carmim propidnico 2%. A determinacdo do nudmero
cromossdmico vem sendo realizada em células-maes-de-pélen nas fases de diacinese ou
anafase I. Na andlise da estabilidade meidtica sdo incluidas as fases de metafase I e II, anafase
I e II, teléfase I e II e tétrades. Para as andlises da viabilidade dos graos de pdlen, foram
fixadas inflorescéncias proximas a antese, cujas anteras foram coradas pelo método de
Alexander. A caracterizagdo cariotipica serd realizada a partir de andlise de células mitdticas
de meristema radicular pré-tratado com 8HQ e com fixagcdo em 3:1. A coloragdo serd feita
melo método de Feulgen. Resultados: Andlises preliminares mostram que E. villosa apresenta
2n = 20, sendo esse o primeiro relato de nimero cromossdmico para essa espécie. O nimero
basico reportado para esse género e para géneros relacionados é x=10, tratando-se, portanto
de uma espécie diploide. A estabilidade meidtica foi avaliada até o momento para apenas um
acesso, com formacdo de bivalentes em diacinese e metdfase 1 e segregacdo regular em
anafase e telofase (I e II), o que mostra uma alta regularidade. Foi verificada a presenca de
cromossomos ndo-orientados em metéafase II. Anélises meidticas nos putativos hibridos e nos
parentais estdo em andamento e permitirdo avaliar a condi¢do hibrida, verificando a
homologia entre as espécies, se o pareamento € polissomico ou dissdmico e indicando se esse
€ um evento recente. A caracterizacdo da arquitetura cariotipica mediante a realizacdo de
medidas cromossOmicas trard informagdes adicionais quanto as espécies Eriochrysis
cayennensis e E. villosa auxiliando na delimitagdo taxondmica dessas espécies. Os estudos
citogenéticos propostos poderdo trazer novos insights sobre a dindmica evolutiva desses
tdxons e elucidar as diferentes contribuicdes gendmicas dos parentais na formagdo desses
hibridos. Apoio: CNPq



