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Os microRNAs sdo pequenos RNAs enddgenos que possuem papel regulat orio
essencial no desenvolvimento, crescimento e resposta ao estresse em plantas. Muitos estudos
tém sido realizados em plantas modelo e outras plantas de importancia econémica baseados na
disponibilidade de recursos gendmicos. Na familia Clusiaceae, a disponibilidade desses
recursos esta limitada apena a Garcinia mangostana e a informacdo sobre miRNASs é nula. Neste
estudo, sequenciamos uma biblioteca de pequenos RNAs de folhas de Clusia sp., uma espécie
com importancia econémica, ecoldgica e farmacoldgica e que possui notavel adaptabilidade e
variabilidade fenotipica. Fizemos uso da tecnologia lllumina para obter dados que permitiram a
obtencdo de um transcriptoma de novo com o software Trinity. Os transcritos obtidos foram
utilizados juntamente com os miRNAs maduros do banco de dados miRBase e varias outras
bibliotecas de pequenos RNASs de diferentes espécies de Viridiplantae, visando a identificacdo
de sequencias de miRNAs precursores. Um total de 75,224 transcritos foram obtidos e
analisados com o software miR-PREFer para identificar miRNAs novos e conservados. Essa
analise permitiu a identificacdo das estruturas secundarias dos precursores de 21 miRNAS
conservados e 23 miRNAs novos em Clusia sp. Na sequéncia deste trabalho pretende-se
validar os miRNAs identificados por RT-gPCR e verificar seus niveis de expressdao em
condicdes de stress salino e hidrico, além de identificar seus possiveis alvos.



