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Procura por novos biomarcadores no adenocarcinoma de pulmao:

analise da expressao diferencial em tabagistas e nao-tabagistas
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Todos os anos o cancer de pulmao € responsavel por
cerca de 1.6 milhoes de mortes no mundo todo, sendo a
maior parte dos casos relacionados ao consumo de
derivados do tabaco[1].

A imunoterapia visa promover o estimulo do sistema
imune para que este atue no ambiente tumoral. Alguns
biomarcadores sao utilizados na predicao de resposta a
tratamento, como, por exemplo, o uso da expressao de
PD-L1 e, mais recentemente, a carga mutacional [2]. Fig 1: Numero de genes diferencialmente expressos nos grupos
Ademais, tumores de pulmdo em pacientes tabagistas analisados. Exclusivos aos tabagistas, nao-tabagistas e comuns a ambos
possuem uma assinatura molecular especifica, a qual
pode ser relevante para o delineamento terapéutico,
incluindo o uso de imunoterapicos.
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Dentre os genes diferencialmente expressos no tecido
pulmonar normal adjacente ao tumor de tabagistas,
destacamos FCERI1A, C4BPA, VSIG4 e CAT. Estes
podem ter importante papel no processo de oncogénese
Ob] etivos e resposta a imunoterapia, conforme analises de

, : : enriquecimento funcional e interacao proteina-proteina
 Identificar genes diferencialmente expressos em

tumores de pacientes tabagistas e nao-tabagistas. <
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Fig 2: Processos biologicos enriquecidos com genes de interesse (p<0,001)
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Grupos Conclusoes
Estes genes e seus produtos surgem como potenciais
novos biomarcadores na predicao de resposta a
R ﬁ » Expressao diferencial imunoterapia.
Analise * Enriquecimento funcional O estudo sera expandido para uma coorte maior com
futuramente poderao ser validados in-vitro/in-vivo.
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