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Detecc¢do do virus da cinomose canina (CDV) em carnivoros entre 2018 e 2019

Gabriely Ferreira Pinheiro & Claudio Wageck Canal
Laboratorio de Virologia, Faculdade de Veterinaria, UFRGS

O virus da cinomose canina (CDV), atualmente denominado Canine morbillivirus, ¢ um
patdégeno importante de cdes domésticos e carnivoros selvagens. Acomete principalmente
animais jovens e ndo apresenta predilecdo racial. Taxonomicamente, 0 CDV pertence ao
género Morbillivirus e faz parte da familia Paramyxoviridae. E um virus envelopado, com
genoma de RNA fita simples, sentido negativo, com aproximadamente 15 kb. O genoma
codifica 6-8 genes, sendo o gene do nucleocapsideo (N) bastante conservado e utilizado
rotineiramente para o diagnostico laboratorial. Os animais com suspeita de cinomose podem
apresentar diferentes sinais clinicos, entre eles problemas respiratérios, oftalmicos,
gastrointestinais, dermatologicos e/ou neurolégicos. No Laboratério de Virologia sdo
recebidas amostras (suabe retal, sangue total, urina, liquor, fragmentos de Orgdos) para
realizacdo da deteccdo do genoma do virus em animais com suspeita clinica de cinomose.
Todas as amostras recebidas utilizadas no presente estudo foram provenientes do Hospital de
Clinicas Veterinarias da Universidade Federal do Rio Grande do Sul (HCV-UFRGS) e do
Setor de Patologia Veterinaria da referida Universidade (SPV-UFRGS). Foram recebidas 164
amostras para deteccdo viral no periodo de janeiro de 2018 a maio de 2019, sendo 101 em
2018 e 63 em 2019. Destas, 156 eram amostras de caninos (95,1%), sete de graxains (4,3%) e
uma de gato-maracaja (0,6%). O tipo de amostra mais comumente recebido foi suabe retal
(61,58%), seguido de liquor (15,85%), urina (9,7%), 6rgaos (4,9%), sangue total (4,3%), soro
(2,4%) e suabe de conjuntiva (1,2%). O RNA total das amostras foi extraido com a utilizacéo
de Trizol conforme instrucdes do fabricante, sendo utilizada a cepa vacinal Lederle como
controle positivo. Uma nested-RT-PCR foi realizada para amplificacdo do gene N utilizando
primers especificos descritos na literatura, gerando um fragmento de 287 pb. Dentre os
resultados obtidos, 66 (40,2%) amostras foram positivas para CDV, sendo todas amostras de
caes. No Brasil, a cinomose é endémica, apesar da disponibilidade de vacinas efetivas.
Contudo, o alto niamero de animais ndo domiciliados, a possibilidade de infeccdo de outras
espécies de animais silvestres, a falta de informacdo ou disponibilidade financeira para
adquirir, entre outros fatores, dificultam o controle da doenca e explicam os resultados
apresentados no presente trabalho, evidenciando a necessidade de medidas para aumentar a
cobertura vacinal no Pais.



