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O trato digestorio humano abriga trilhdes de organismos em seu Processos do sistema imune adaptativo
interior. Dada a importancia de uma resposta de controle e de 100-
tolerancia frente aos milhares de microrganismos e antigenos, : f%
evolui-se mecanismos especificos de imunidade no intestino. A
imunoglobulina A (IgA) € o principal anticorpo secretado nas o
o
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mucosas, e se liga de forma seletiva aos microrganismos em o o Células B
/ . . L. X -8 Rede de IgA
estados de homeostase e a patdogenos. Assim, o0 objetivo desse ~ Células T
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trabalho foi investigar, através de uma abordagem de biologia de Thi7
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sistemas, como 0s genes da rede imune intestinal humana de
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producdo de IgA se inter-relacionam com outros processos do 2000 1500 1000 I w0 1 7 20 s Joo  s0 o
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sistema imune adaptativo em termos de surgimento, plasticidade e Raiz

Milhoes de anos atras

integracdo dos processos. Fig. 1 Porcentagem de grupos ortdlogos (GO) pelo tempo que eles

apareceram para todos os processos analisados. A analise de raiz mostrou
que a rede imune intestinal de producao de IgA é mais recente que todos o0s
outros processos analisados: rede de sinalizacao de células B (p<0,0002),
Al firiome et de pradkueso ¢ células T (p<0,0002), diferenciacao em Th1 e Th2 (p<0,0005), diferenciacao
W ) Via de sinalizacdo do receptor de células B em Th17 (p<0,001), bem como o sistema imune adaptativo total (p<0,0005).
Gﬂ"ﬂsﬂ"f‘ﬁﬂﬂ""‘“ Via de sinalizacao do receptor de células T As outras vias nao apresentaram diferencas entre si. Em Vertebrata,
Diferenciacao Th1 e Th2 enquanto menos de 20% dos ortdlogos da rede de IgA j& estavam

U ELEEIE DG L presentes, a rede de sinalizacdo de células B possuia mais de 80%.
Sistema imune adaptativo total
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Estes resultados indicam que a rede de IgA, muito importante na -
. ~ . . . o - s o L6 IL15RA , L5 CCR10
interacao hospedeiro e microbiota, foi uma adaptacao secundaria do =
sistema imune adaptativo. <& @
@ Agengas de fomento Fig. 2 R/ede de |nt§ragao pr:otema.—prot.elna da via de IgA/. Quanto mais
escura € a coloracao dos noés, mais antiga a sua raiz. Os nds de cor cinza

sao aqueles cujas raizes nao foram encontradas. A largura dos links de
interacao representa a magnitude do escore combinado (String-DB).
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