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@ Introducio A dinamica evolutiva entre as redes de genes reguladores
. dos processos de apoptose, senescéncia celular, autofagia e
Apoptose,  senescéncia  celular, .
autofagia e sistemas de reparo do sistemas de reparo do DNA em humanos.
DNA apresentam um grau razoavel
de interdependéncia funcional e de Resultados
SO b re pOS I (;é O € ntre SEUS g enes A Processos celulares B Processos celulares (genes interseccao)
regulatorios. A reconstituicao I —————
flogenética de tais redes pode j
definir limites e diferentes graus de 0]
essencialidade dos genes .
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envolvidos, importantes devido as § O
suas associacoes com o = 5 | 2 = Apoptose_Auctaga
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Reconstituir a filogenia das redes de
regulacdo genética em humanos dos (A) Porcentagem de OGs pela (B) Porcentagem de KOGs pela

processos de resposta ao estresse respectiva raiz em que surgiram, respectiva raiz em que surgiram,

celular e caracteriza-los em modelos . ~
de evolucdo convergente e/ou agrupados por processo celular. Houve ~ agrupados por interseccoes entre

divergente. uma diferenca significativa entre processos celulares. Interseccao entre

: apoptose e autofagia (p=0,0072), apoptose e senescéncia parece ter
@MetOdOIogla assim como entre estabilidade sido a Uultima a se estabelecer na
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gendmica e os trés processos de  conformacao atual em humanos.

desfecho celular (p = 0,0072).
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Reparo por excisdo de

processos de apoptose e senescéncia
em humanos parecem: ,
- ser filogeneticamente ~ mais (C) Grafo da rede de interacdo (D) Indice de plasticidade. Houve

recentes do que a autofagia e os oroteina-proteina dos processos de  diferencas significativas entre autofagia e

sistemas de reparo do DNA,; _ _ .
o possuir a interseccdo  com  apoptose, senescéncia e autofagia apoptose  (p=0,007); autofagia e

ancestralidade mais recente — 0 em humanos. Os nOmeros  Senescéncia  (p<0,001); estabilidade
que >Ugere 2l sentido correspondem ao nimero de genes  9endmica diferiu significativamente de
convergente entre essas redes, .
« possuir maior plasticidade génica. em cada conjunto. A montagem da todos os processos de destino celular —
Agradecimentos rede foi realizada usando o  apoptose (p<0,001), autofagia (p=0,015)
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