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Resumo
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O virus Zika (ZIKV) é um flavivirus transmitido por mosquitos que € associado com
doengas neuroldgicas, tais como, microcefalia em neonatos, sindrome de Guillain-
Barré e, recentemente, outras doencas neuropsiquiatricas tém sido associadas.
Porém, pouco ainda se sabe sobre os mecanismos moleculares e fisioldgicos que
poderiam desencadear essa condigdo, portanto, a utilizacdo de ferramentas de
Protedmica e Bioinfomatica poderiam ajudar a elucidar os mecanismos de resposta
a infeccéo envolvidas nessas doengas neurologicas. Sendo assim, o objetivo desse
trabalho foi analisar o proteoma de células-tronco mesenquimais humanas (hMSC)
infectadas com ZIKV com a finalidade de caracterizagdo molecular e identificar
potenciais marcadores associados a infecgcado. Para isso, o proteoma diferencial de
hMSC infectadas por ZIKV foi analisado usando parametros de Ontologia Génica
(DAVID Bionformatics Resources), vias metabdlicas alteradas (KEGG: Kyoto
Encyclopedia of Genes and Genomes), interagédo proteina-proteina (string-bd v11.5)
e Biologia de sistemas (Cytoscape 3.9.7). A partir da analise desses resultados,
identificamos o enriquecimento de vias envolvidas com morte celular, processamento
de RNA, transporte e desenvolvimento de neurbnios. No Interatoma gerado,
formacdo de hubs e clusteres relacionados principalmente Sistema
Ubiquitina-proteassoma, uma via chave processos de subversio viral e potencial
alvo para futuros farmacos. Nossas analises revelaram um papel importante do
Sistema Ubiquitina-proteassoma na infecgédo pelo ZIKV, podendo desempenhar um
importante papel na regulacdo de varios processos celulares como ciclo celular,
apoptose e neurogénese, e o conjunto de dados ajudam a esclarecer o papel das
proteinas nas interagdes virus-hospedeiro que facilitardo futuros estudos da infec¢ao
e patogénese do ZIKV.



