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As plantas sé&o capazes de estabelecer relagbes com os organismos do solo, como
bactérias promotoras de crescimento vegetal — PGPB (Plant growth promoting
bactéria), estas bactérias fornecem nutrientes as plantas e ajudam a manter a saude
e produtividade do solo. Tais bactérias formam um grupo de microrganismos
benéficos e diversificados, presentes na rizosfera, no rizoplano ou em associagdo com
raizes, sendo muito importantes na agricultura quando usados como inoculantes.
Essa relacdo benéfica é explicada pela liberacdo de metabdlitos, principalmente
fitohormdnios, que estimulam diretamente o crescimento vegetal. Os mecanismos de
promogéao de crescimento ainda n&o séo totalmente conhecidos, mas acredita-se que
abrangem a capacidade de producdo de hormdnios vegetais, fixagcdo de nitrogénio,
solubilizacdo de fosfato e antagonismo contra patdégenos. A partir dessas
caracteristicas, o objetivo do estudo foi analisar o genoma de trés estirpes de
Paenibacillus graminis, isoladas da rizosfera de canola, em busca de genes
relacionados a caracteristicas de PGP, tais como BGC — (Biosybthetic gene clusters)
ligados a producdo de metabdlitos com atividade antimicrobiana. Ao comparar o
genoma desses isolados com outras estirpes de P. graminis e bactérias
filogeneticamente proximas, encontrou-se genes relacionados a fixa¢ao de nitrogénio
via nitrogenase convencional. Ndo foram encontrados genes relacionados as
nitrogenases alternativas, ACC deaminase ou a producéo de auxinas, mas encontrou-
se onze clusters génicos biossintéticos diferentes associados a producdo de
bacteriocinas e NRP (Nontibosomal peptide) — PKS (Polyketide synthases). Desses
onze, apenas um cluster génico demonstrou 100% de similaridade com outros BGCs
conhecidos e esta relacionado com a producéo do Lassopeptideo Paeninodin. Ainda
€ preciso realizar ensaios em diferentes espécies vegetais para avaliar melhor a
capacidade in vivo de promocédo de crescimento vegetal. Diversos ensaios também
estdo em progresso a fim de se caracterizar o potencial dessas bactérias em
solubilizar nutrientes de diferentes tipos de rochas potencialmente aplicaveis com
fertilizantes.



