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A andlise de grupamentos hidrofébicos (HCA) € um método que combina a
comparagao de sequéncias primarias com as formas secundarias de proteinas a partir
de aglomerados hidrofébicos. Devido a aversao de aminoacidos hidrofobicos a agua,
junto da pressdo exercida na agua por forgas entélpicas e entrépicas, estes
aminoacidos tendem a se agrupar e formar estruturas compactas e estaveis nas partes
internas das proteinas, formando dominios globulares com tragos hidrofébicos
caracteristicos. A disposicdo espacial destes dominios €, em sua maioria, conservada
dentro de familias protéicas, possibilitando dados de fungdes moleculares de proteinas
pouco anotadas. Assim, alinhando sequéncias de aminoacidos com base nestes
grupamentos hidrofébicos e calculando a frequéncia de cada um sao construidas
matrizes em que cada linha representa um aminoacido e cada coluna representa a
posicado no alinhamento. Analisando a matriz, € possivel identificar padrdes indicativos
de similaridades estruturais e funcionais que acarretam em predi¢cdes de estruturas
proteicas. No entanto, a eficiéncia geral do método ainda depende de fatores humanos,
como a capacidade de reconhecer e interpretar padrbes hidrofébicos. Desta
maneira,este trabalho tem como objetivo desenvolver processos de automagao para a
técnica de HCA, mais especificamente a implementacédo de redes neurais, treinadas a
partir de conjuntos de proteinas de diferentes grupos taxonémicos com valores de
similaridade entre 100% até 30%, que identifiquem grupamentos hidrofébicos e
predigam estruturas proteicas com altos niveis de confiabilidade. Estas analises seréo
aplicadas para enzimas da familia Cas12j de origem eucariota, com potencial para a
descoberta de novas mini-Cas para uso em edi¢ao génica em eucariotos.



