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Syagrus romanzoffiana (Cham.) Glassman é uma espécie de palmeira popularmente
conhecida como jeriva ou coqueiro. A espécie ocorre desde os estados do Sul até
Mato Grosso do Sul, Goias e sul da Bahia, principalmente ao longo da Mata
Atlantica, apresentando grande importancia ecologica e paisagistica. O objetivo
deste estudo foi analisar a diversidade nucleotidica entre e dentro de populagdes de
jeriva utilizando genes WRKY. Foram realizadas coletas de amostras foliares da
palmeira jerivd nas cidades de Tramandai, Osério e Caraa, localizadas no Rio
Grande do Sul e na Praia do Gravata, em Florianépolis, Santa Catarina. As amostras
de tecidos foliares foram maceradas na presencga de nitrogénio liquido e submetidas
a extracdo de DNA e quantificagcdo por espectrofotometria, avaliadas
qualitativamente (razdo 260/280 nm) e diluidas @ mesma concentragdo. Também
foram realizados desenhos de primers para amplificacdo de regides de trés genes
WRKY, isolados de Cocos nucifera, conforme literatura prévia. Posteriormente,
analises de PCR foram realizadas em laboratério. Conforme resultados parciais,
foram observadas a presencga de bandas uniformes a partir de eletroforese em gel
de agarose, indicando a presencga de apenas um fragmento, o que da indicios de
que um fragmento especifico esta sendo amplificado. Outros marcadores estédo
sendo analisados, sendo que o0 seu sequenciamento permitira as comparagdes entre
as populacbes amostradas. Estas analises podem fornecer indicios sobre a
preservacao das populagdes remanescentes de jeriva.
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