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Chies (orient.) (Departamento de Boténica, Instituto de Biociéncias, UFRGS).

O género Paspalum é bastante amplo em ndmero de espécies, compondo o0 maior ndmero nas comunidades herbaceas
do pais, além disto, possui um bom valor forrageiro sendo de grande importancia para as pastagens nacionais. A
taxonomia do género é bastante complicada devido a grande quantidade de espécies e a uma ampla variagéo gradual
entre os tipos morfoldgicos. Inicialmente, o género foi dividido em grupos sem categorias taxondmicas formalizadas
que receberam o nome de “grupos informais”, esses grupos foram definidos artificialmente de maneira que muitas
espécies ndo tém definicdo do grupo ao qual pertencem. O nosso estudo tem como principal objetivo contribuir para
a organizacdo taxondmica e o estudo evolutivo do género Paspalum através da caracterizacdo molecular das
diferentes espécies e bibtipos pertencentes ao grupo informal denominado Plicatula, procurando alternativas para
resolver os problemas de delimitagdo do grupo. Para essa caracterizagdo molecular escolhemos o uso de enzimas de
restricdo para a obtencdo de polimorfismos de DNA entre os tdxons que foram ou serdo analisados. Como fonte de
variabilidade genética entre os tdxons escolhemos os espacadores dos genes do cpDNA psbA-trnH, trnT-trnF, trnF-
trnL e também utilizamos o intron do gene trnL e o ITS do rDNA, considerando que todos esses fragmentos possuem
um bom nivel de variagdo. Primeiramente se extraiu 0 DNA total do material a ser analisado a partir de folhas secas,
seguido da amplificacdo dos fragmentos através de PCR e clivagens posteriores com enzimas de restricdo, as
enzimas utilizadas neste estudo foram Alul, EcoRlI, Hindlll e Hhal. Os resultados das clivagens foram analisados em
géis de agarose 2%. Ate 0 momento analisamos 10 taxons para o espagador psbA-trnH e para o ITS e obtivemos
polimorfismo com as enzimas Alul, EcoRI e Hhal. Podemos dividir os individuos analisados em apenas dois grupos
com quatro e seis individuos respectivamente, o aumento da amostragem pode melhor resolver as delimitag6es do
grupo Plicatula. (PIBIC/CNPg-UFRGS).
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