Devido ao seu carater séssil e a dependéncia da luz solar para a fotossintese, as plantas estdo sob constante efeito de fatores
endogenos e exdgenos que afetam a integridade do DNA. Em resposta, sdo ativadas complexas redes de sinalizagdo visando
bloquear o efeito provocado por esses estressores. Analises genéticas e bioquimicas recentes t€ém permitido um avango no
entendimento da percepcdo e da sinalizagdo do estresse genotdxico. Entretanto, os componentes de sinalizagdo que sdo
ativados nas plantas em resposta a esses estresses sdo ainda pouco conhecidos. Em mamiferos, a familia génica codificando
fatores E2F tem sido muito estudada. Esta familia possui membros que desempenham fungdes diversas tais como a progressao
do ciclo celular, diferenciacdo e apoptose.Os genes E2F apresentam similaridades entre plantas e mamiferos, tanto em nivel
estrutural quanto funcional. No contexto das respostas ao dano de DNA, dados recentes estabeleceram uma ligacdo entre a
resposta & quebra na fita dupla (double strand break — DSB) e a ativagdo de genes alvos de E2F. Os objetivos deste trabalho
foram identificar e caracterizar a existéncia dos genes E2F em arroz, além de verificar o padrdo de expressdo desses genes em
condi¢des de estresse abiodtico induzido por luz Ultravioleta (UV-B). Foram identificados 6 genes pertencentes a familia
génica dos E2F em arroz: quatro E2F tipicos e dois E2F atipicos (E2F/DEL). Além disso, foram identificados trés genes DP
(proteinas que dimerizam com a proteina de E2F). Andlises filogenéticas foram realizadas para confirmar a identidade dessas
proteinas. O padrdo de expressdo dos genes E2F foi analisado utilizando a técnica de qRTPCR. As expressdes relativas
obtidas demonstraram significativa alteragdo no padrao de expressdo desses genes em relacdo as plantas controle.



