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Resumo

Bactérias pertencentes ao género Acinetobacter sdo cocobacilos Gram negativos, ndo fermentadores de
glicose e oxidase negativos. Sdo geralmente comensais, mas nas Ultimas décadas temaumentado sua importancia
como patdégeno oportunista, principalmente no ambiente hospitalar. Por sua capacidade de resistir ao
dessecamento e a condigcdes adversas, normalmente habita a pele humana e o trato respiratrio superior,
constituindo parte da microbiota humana. Nos Gltimos anos, o género Acinetobacter vem se destacando por
apresentar, com muita facilidade, resisténcia a diversos antimicrobianos, entre eles aos carbapenémicos, [3-
lactdmicos utilizados como principal terapia em infeccdes bacterianas desse tipo. Essas infecgfes, geralmente
oportunistas, quando encontradas em pacientes imunocomprometidos, tendem a ser graves, visto que, 0
microrganismo tem facilidade em adquirir resisténcia ao tratamento com antimicrobianos. O presente estudo,
teve por objetivo fazer uma analise da presenca da sequéncia de inser¢cdo ISAba 1 e sua localizagdo emisolados
de Acinetobacter baumannii (previamente identificados pela amplificacdo do gene 16S rRNA e pela presenga do
gene blapxa-s1), Na tentativa de justificar a multirresisténcia encontrada. Para tanto, foi utilizada a técnica de
reacdo de polimerase em cadeia (PCR) para verificar a presencga de ISAba 1 e sua localizagdo, se imediatamente
anterior ao gene blapxa-s1,coma utilizagdo de oligonucleotideos iniciadores especificos para ISAbal e blapxa-si.
Foram analisados 233 isolados clinicos e de efluente hospitalar. Deste isolados, 24 apresentaram [SAba 1
imediatamente anterior ao gene blagxa.s1. De modo geral, os resultados deste trabalho corroboramcomestudos
anteriormente realizados, mostrando que a sequéncia de insercdo ISAbal é frequentemente encontrada em
isolados da espécie Acinetobacter baumannii e esta associada ao aumento da resisténcia aos carbapénemicos,

quando encontrada anteriormente ao gene blagxa-s:. (Apoio CNPq,CAPES).



