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Elementos transponiveis (TES) sdo sequéncias de DNA capazes de auto-mobilizacdo e replicacdo dentro do genoma
de um organismo, sendo apontados como geradores de variabilidade. Elementos hobo se transpdem via DNA e
geralmente se apresentam em diferentes classes estruturais. Hobo funcionais possuem um tamanho de
aproximadamente 3 Kb, tém curtas repeti¢fes terminais invertidas (ITRs) de 12 pb e possuem uma ORF que codifica
uma transposase. Cdpias defectivas derivadas por delegdo de elementos completos e seqiiéncias muito antigas
relacionadas a hobo (reliquias) também podem coexistir no genoma. Segundo a literatura, hobo apresenta uma das
mais limitadas distribuicBes de TEs ja descritas para o género Drosophila. Este género é composto por mais de 1400
spp. distribuidas em 15 subgéneros. Cada subgénero é composto por grupos e cada grupo por diferentes subgrupos
relacionados. Um estudo por Southern blot com 142 espécies de 26 grupos do género Drosophila encontrou
evidéncias de hibridizacdo de hobo em apenas 2 subgrupos (melanogaster e montium) de um grupo (melanogaster)
do subgénero Sophophora. Contudo, recentes trabalhos em nosso laborat6rio encontraram evidéncias da presenca de
sequéncias hobo em outro grupo (willistoni) do subgénero Sophophora. O presente estudo tem como objetivo
investigar a presenca de sequéncias relacionadas a hobo em diferentes espécies de Drosophila através de
amplificacdo por PCR. Para isso, foram utilizados primers especificos para regides internas de hobo e os produtos
obtidos foram hibridizados por Southern blot utilizando sonda de hobo. De 10 espécies até agora testadas, 8
apresentaram amplifica¢do por PCR e cinco foram analisadas por Southern blot, sendo que 4 mostraram hibridiza¢do
com sonda de hobo. As outras 5 espécies também serdo analisadas por Southern blot e ainda mais espécies serdo
investigadas. Os produtos de amplificacdo obtidos até agora estdo sendo clonados e serdo enviados para
seqlienciamento para caracterizacao final dessas seqliéncias e posteriores analises filogenéticas das mesmas. (CNPg-
Proj. Integrado).
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