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A protrombina é um importante zimogénio da cascata de coagulacdo uma vez que sua forma ativa, a a-
trombina, é a enzima responsével pela conversdo do fibrinogénio soldvel em mondmeros insollveis de fibrina. Estes
mond&meros organizam uma rede protéica envolvida na estabilizacdo do tampdo plaquetério e, por conseqiiéncia, no
controle de processos hemorragicos. A ativacdo da protrombina envolve duas clivagens pelo complexo
protrombinase (constituido do sistema fator Xa, fator Va, Ca?* ¢ membrana fosfolipidica anidnica), gerando a a-
trombina e o fragmento F1.2. Por ser prontamente substrato de uma reagdo enzimatica, a protrombina aparentemente
é uma molécula bastante flexivel, fato que se correlaciona a inexisténcia de um modelo cristalografico para sua
estrutura tridimensional. Neste sentido, o presente trabalho tem por objetivo a constru¢do de um modelo tedrico da
protrombina completa, empregando técnicas de modelagem comparativa, célculos de docking e simulagdes de
dindmica molecular. A partir do emprego destas metodologias, resultados preliminares confirmam a elevada
flexibilidade da porcdo N-terminal da proteina e a grande exposicdo de algas, caracteristicas que podem ser
associadas a sua susceptibilidade a protedlise.
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