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IDENTIFICACAO DE PROTEINAS DIFERENCIALMENTE EXPRESSAS EM
088 CRYPTOCOCCUS GATTII SOB LIMITACAO DE FERRO. Eder Silva de Oliveira, Juliana

Crestani, Augusto Schrank, Marilene Henning Vainstein (orient.) (UFRGS).

O complexo de espécies Cryptococcus neoformans compreende as espécies C. neoformans e C. gattii, leveduras
basidiomicéticas agentes causadores da criptococose, uma micose sistémica que acomete principalmente os pulmdes
e 0 sistema nervoso central. Devido a baixa disponibilidade de ferro nos fluidos biolégicos dos hospedeiros, a
aquisicdo deste micronutriente por leveduras patogénicas se torna um importante aspecto da infeccdo. Estudos
revelam que, em C. neoformans, os niveis deste micronutriente regulam dois importantes fatores de viruléncia
também presentes em C. gattii: uma céapsula polissacaridica antifagocitica e a sintese do pigmento antioxidante
melanina. Entretanto, até 0 momento, ndo ha descri¢des sobre a conexao entre a utilizacdo de ferro e a expresséo de
fatores vinculados a patogenicidade e viruléncia para a espécie C. gattii. Neste contexto, o presente trabalho tem por
objetivo identificar as proteinas diferencialmente expressas em C. gattii sob limitacdo de ferro. No estudo foi
utilizada a linhagem R265 de C. gattii. Foram realizados cultivos em meio LIM (Low Iron Medium) sem ferro
adicionado e em meio LIM adicionado de 100uM de Fe-EDTA, incubados a 37°C por 12h, 200rpm. De cada cultivo
foram extraidas proteinas totais das leveduras por maceragdo em nitrogénio liquido. A extragdo de proteinas totais do
tratamento em meio LIM com adicéo de ferro e sem adicao de ferro teve um rendimento de 1, 382 mg mL™e 0, 692
mg mL™, respectivamente. Ap6s tratamento para remocao de contaminantes, os extratos protéicos foram preparados
para confeccéo dos géis bidimensionais. A identificagdo das proteinas diferencialmente expressas sera realizada por
espectrometria de massas por MALDI-TOF/MS. (Fapergs).
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