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FILOGEOGRAFIA COMPARADA DAS ESPEQIES PERTENCENTES AO GENERO
003 LEOPARDUS (MAMMALIA, FELIDAE) NA AMERICA LATINA. Taiz Leonor Lopes Simao,
Eduardo Eizirik (orient.) (PUCRS).

O género Leopardus compreende uma linhagem de felideos Neotropicais que migrou para a América do Sul ha cerca
de trés milhdes de anos. Pouco se conhece quanto aos processos evolutivos envolvidos em seus eventos de
divergéncia. Neste trabalho temos o objetivo de analisar seus padrdes filogeograficos intraespecificos utilizando
segmentos nucleares que possibilitem um melhor entendimento dos processos biogeograficos que influenciaram a
diversificacdo deste género. Amostras de DNA gendmico das espécies L. wiedii, L. pardalis, L. tigrinus, L. geoffroyi
e L. colocolo coletadas em oito paises da América latina (do México ao Brasil), foram amplificadas para seis
segmentos nucleares. Sequiéncias consenso foram geradas com auxilio dos programas Phred, Phrap e Consed.
Utilizando o programa Mega 3.1, as sequéncias foram alinhadas e editadas. Construimos redes (networks) de
haplétipos através do programa Network 4.1 para inferir as relagfes genealdgicas entre as sequéncias. O programa
DnaSP foi utilizado para estimar o nimero de haplétipos (H) e o valor da diversidade haplotipica (Hd). Analises
preliminares identificaram a ocorréncia de variacdo intra-especifica em trés locos. Foram estes 0s segmentos
CYP1A1, CHRNAL e SILV. CYP1ALl (n=20 individuos) apresentou H = 5 e Hd = 0, 7038; enquanto os valores
equivalentes foram H = 11 e Hd = 0, 8597 para CHRNAL1 (n=26), e H =4 e Hd = 0, 750 para SILV (n=8). Por outro
lado, 0 segmento ATP7A (n=15) apresentou baixa variacdo, apresentando apenas um sitio varidvel (Hd = 0, 2084),
que separa a espécie L. wiedii das demais. Outros dois segmentos nucleares, DGKG e RAG2, comegaram a ser
sequenciados, porém a anélise dos dados obtidos ainda ndo foi iniciada. As préximas etapas deste estudo incluem a
analise dos segmentos CYP1A1, CHRNAL e SILV, a anélise dos dados dos fragmentos DGKG e RAG2, e a busca
continuada de segmentos nucleares informativos para o problema em questéo. (CNPq).
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