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CO-TRANSFORMAGAO DE SOJA [GLYCINE MAX (L) MERRIL] VIA
010 BOMBARDEAMENTO COM PLASMIDEOS E CASSETES GENICOS CONTENDO UM GENE
DE UMA QUITINASE E UM GENE MARCADOR, VISANDO A OBTENCAO DE PLANTAS

RESISTENTES A MOLESTIAS FUNGICAS. Debora Todt Petry, Luciane Maria Pereira Passaglia, Ricardo
Weber, Maria Helena Bodanese Zanettini (orient.) (UFRGS).

Um dos problemas enfrentados pelos produtores de soja sdo as doencas causadas por fungos, e ndo existem cultivares
resistentes. O objetivo desse trabalho é desenvolver uma linhagem de soja transgénica resistente a fungos, a partir da
cultivar IAS-5, a qual apresenta uma grande capacidade de regeneracéo in vitro. A estratégia é a introducéo, via co-
transformagdo por biolistica, do gene de interesse e do gene marcador em construgdes génicas separadas. A opgao
pela insercéo de cassetes é uma tentativa de obter padrdes de integracdo mais simples. O gene de interesse (chitl),
isolado do fungo Metarhizium anisopliae, codifica uma quitinase capaz de degradar a quitina presente na parede
celular de fungos; o gene marcador (hpt) codifica uma enzima que confere resisténcia a higromicina. Os cassetes
génicos foram extraidos dos plasmideos pMOG463chitl e pUC18Hyg. Conjuntos de embrifes somaticos foram
utilizados como alvo para a transferéncia do(s) gene(s). Trés experimentos de bombardeamento foram realizados: 1)
180 embrides foram bombardeados com os cassetes génicos; 2) 180 embrides com os plasmideos pMOG463chitl e
pUC18Hyg; 3) 45 embriGes com particulas de tungsténio sem DNA (controle negativo). Os tecidos bombardeados
foram selecionados, por trés meses, em meio contendo higromicina. Foram recuperados conjuntos de embriGes
higromicina-resistentes correspondentes a um evento de transformacdo das placas bombardeadas com cassetes
génicos e 11 eventos das placas bombardeadas com plasmideos. Estes embrides foram proliferados, por
embriogénese secundéria, resultando em 51 conjuntos de embrides somaticos. Atualmente, os embrides estdo em
processo de maturagdo. Ap0s, serdo transferidos para meio de regeneracdo de plantas. As plantas obtidas serdo
analisadas por PCR e Southern blot. A progénie das plantas que expressarem o gene chitl também sera avaliada.
(PIBIC).
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