Ciéncias Biol6gicas

ANALIS~E DO PERFIL GLICOESFINGOLIPI’DICQ DAS LINHAGENS AFT-024 E SF:
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Santos, Ana L. Ziulkoski, Claudia M.B. Andrade, Radovan Borojevic, Vera M. Trindade, Fatima C.R.
Guma. (Dep. de Bioquimica, ICBS, UFRGS)

A hematopoiese é um conjunto de processos de proliferacdo e diferenciacdo celulares em que estdo envolvidas
interacGes moleculares entre os estromas produtores de citocinas e 0s progenitores hematopoiéticos. Trabalhos
anteriores demonstraram que o GM-CSF (fator de estimulacédo de col6nias de granuldcitos e macréfagos) associa-se
a glicosaminoglicanos presentes nas membranas dos estromas, sendo essa interacdo dependente de pH acido, o qual
pode ser fornecido por gangliosidios, glicoesfingolipidios (GSL) carregados negativamente. Nosso estudo foi
desenvolvido em dois estromas: a linhagem AFT0-024, derivada de figado fetal murino e a linhagem primaria de
fibroblastos de pele murina (SF). As células foram mantidas em condicfes padrdo e os lipidios foram extraidos,
purificados e analisados por CCD. Os lipidios foram identificados por revelacdo com orcinol (glicolipidios),
resorcinol (gangliosidios) ou molibdato de amonio (fosfolipidios) e por comparacdo com padrfes. Os GSLs também
foram analisados ap6s marcacéo metabdlica com [H*]-galactose por 6, 12 e 24h com 10 e 20uCi/mL. As bandas
radioativas foram visualizadas por autorradiografia das placas cromatograficas, identificadas por comparagdo com
padrdes e quantificadas por densitometria. Os resultados demonstraram que a linhagem AFT-024 possui proporcées
semelhantes de GM3 e GD1a, enquanto a linhagem SF apresenta mais GD1a e GM1 em relacdo a GM3. A liberacéo
de GSLs para 0 meio de cultura por um periodo de 48 horas foi analisada ap6s marcacdo com [**C]-galactose 0,5
uCi/mL por 12 horas, demonstrando a liberacdo de GM3 pela linhagem AFT-024. Através de co-culturas com uma
linhagem precursora miel6ide, a FDCP-1, foi demonstrado o carater de suporte hematopoiético da linhagem AFT-
024 e o de ndo sustentador, da linhagem SF. (PROPESQ/UFRGS, Fapergs, CNPq, PIBIC-UFRGS/CNPq, Instituto
do Milénio de Bioengenharia Tecidual).
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