Aspergilose respiratoria, causada principalmente por Aspergillus fumigatus, é a micose
mais comum das aves, e se constitui em uma doenca que causa consideraveis prejuizos
econdmicos nas criagdes. A doenca acomete todas espécies de aves, sendo as mesmas
consideradas potencialmente suscetiveis a infeccdo por Aspergillus spp. O projeto visa
verificar a ocorréncia de aspergilose causada por A. fumigatus em aves silvestres através do
diagndstico micoldgico e histopatolégico em amostras pulmonares e avaliar a diversidade
genética de isolados de A. fumigatus. As amostras sdo obtidas de aves silvestres, algumas com
origem de cativeiro e outras oriundas da natureza, provenientes do acervo cientifico da
Colecdo de Aves do Laboratério de Ornitologia do Museu de Ciéncias e Tecnologia da
Pontificia Universidade Catélica (PUCRS) (n=21) e de aves encaminhadas ao Setor de
Patologia Veterindria, FaVet - UFRGS (n=13). Inicialmente, é realizada a inspecdo dos
pulmdes (exame visual da superficie) de cada ave, e, imediatamente, 4reas com ou sem lesdes
sugestivas de aspergilose sao selecionadas para o processamento. Todos os espécimes clinicos
sio cultivados em Agar Malte (37°C/7 dias) e processados para andlise histopatoldgica
(coloragdo de Hematoxilina-eosina e Grocott). A identificacdo dos isolados fingicos estd
sendo feita através da observacdo macro e microscopica das colOnias isoladas. Até o
momento, das 34 aves estudadas, 10 tiveram o diagnéstico comprovado de aspergilose (ambas
andlises foram positivas). A. fumigatus foi identificado em 18 (53%) do total de amostras. As
andlises dos dados obtidos no experimento fornecerdo subsidios quantitativos sobre a
ocorréncia de aspergilose em aves silvestres na drea de abrangéncia da pesquisa, assim como
poderdo permitir a avaliacdo da existéncia de variabilidade genética dos isolados de
A. fumigatus associados a doencga e/ou colonizagao.



