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INTRODUCAQO:

A Escherichia coli Patogénica Aviaria (APEC) causa infeccOes extraintestinais em aves, que se manifestam na forma de infeccao
localizada (celulite) ou sistémica (colibacilose), gerando grandes prejuizos economicos para o setor avicola mundial. No trato
digestivo das aves, a Escherichia coli pode ser encontrada em concentracbes acima de 10° unidades formadoras de colénia
(UFC) por grama de fezes, sendo que 10 a 20% dessas amostras sao potencialmente patogénica para os animais. A biologia
molecular auxilia no melhor entendimento dos mecanismos da patogenicidade da Escherichia coli e cada vez mais, €
demonstrado a grande importancia da interacao dos diversos fatores de viruléncia na determinacao da sua patogenicidade. O
objetivo deste trabalho € investigar a presenca ou auséncia de sete genes associados a viruléncia em amostras de APEC
Isoladas em granjas avicolas do estado do Rio Grande do Sul.

MATERIAIS E METODOS: RESULTADOS E DISCUSSAO:
A analise das amostras fol realizada conforme o esquema A prevaléncia total dos genes pesquisados encontram-se no
abaixo: grafico 1. Além disso, todos os isolados apresentaram pelo
; o 0 0
280 amostras (APEC) isoladas menos um gene de ades_ao, crl (99,28%) ou mat (8_8,9{3@),
sendo que 100% dos isolados de quadros respiratorios
/ l \ apresentaram a adesina crl. Dentre os sete fatores de
89 amosir 157 amosir 54 amostras de viruléncia investigados, os isolados apresentaram no minimo
9 a r?f O?S q Ia 105 das esbes de frato um e no maximo sete, com uma media de 3 fatores de
eC"’F,rf'" c c eslolc_ets c eSDIrAtOH0 viruléncia por amostra, ao mesmo tempo, as meédias dos
aviario celume & Isolados de cama de aviario, lesfes de celulite e guadros
\ l / respiratorios foram 2, 3 e 3 respectivamente.
Multiplex-PCR (3) Gréfico 1: Prevaléncia total dos genes associados a viruléncia
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A deteccao de multiplos genes que codificam fatores de

RESULTADO E DISCUSSAO: viruléncia por multiplex-PCR é um eficiente método para
O multiplex-PCR conseguiu amplificar os 7 genes associados|| Identificacdo de varias caracteristicas de amostras APEC e
a viruléncia investigados, conforme a figura 1. amostras comensais simultaneamente (1). Embora, existam
Figura 1 — Produtos de amplificacio do ensaios multiplex-PCR muitos fatores associados a viruléncia de cepas APEC, ainda

nao foi possivel definir as caracteristicas desse patogeno. Os

—th resultados encontrados neste estudo (prevaléncia dos genes e

gue cepas APEC apresentam pelo menos um fator relacionado
a adesao) corroboram com estudos realizados por outros
pesquisadores (2,3).
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CONCLUSADO:

Os resultados apresentados permitem um  melhor
conhecimento das caracteristicas de viruléncia de amostras
APEC isolados de granjas avicolas do Rio Grande do Sul, alem
disso, 0s mesmos servirao para elaboracao de um modelo para
predizer a patogenicidade de cepas APEC com utilizacao de
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M: Marcador de peso molecular. C+: controle positivo (pool de DNA

das amostras NMEC IMT9267 e UPEC IMT1200 - amplificaces: Inteligéncia Artificial, em especial as Redes Neurais Artificials.
crlA [250 pb], ireA [384 pb], cnfl/2 [446 pb], tia [512 pb], sat [667
pb], fyuA [774 pb] e mat [899 pb]. 1-9: amostras APEC. REEERENCIAS:
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