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As proteinas PRs (Pathogenesis-related proteins) constituem um grupo cuja analise dos mecanismos de evolugao
pode fornecer informagGes significativas, ndo apenas sobre os genes codificadores destas proteinas, mas também
sobre outros genes de plantas. A analise das taxas de substitui¢des sindnimas e ndo-sindnimas destas proteinas indica
que um namero significativo de seus cédons esta sujeito a acdo da selecdo positiva (proporcfes maiores que 1),
sugerindo sitios para a sele¢do diversificadora favordvel a variabilidade de aminoacidos. Com o objetivo de avaliar
se esta é uma caracteristica peculiar aos genes codificadores de PRs, uma anélise semelhante esta sendo conduzida
com um grupo controle de 15 classes de proteinas, cuja fungédo ndo estd associada a mecanismos de defesa. O estudo
envolve 265 sequéncias, divididas em 36 subgrupos, com um total de 62 espécies analisadas, classificadas em 22
familias boténicas. As sequéncias protéicas foram obtidas a partir de banco de dados eletrénicos (Pfam) e submetidas
a uma anélise filogenética inicial usando o programa MEGA 2, sendo subseqlientemente divididas em subgrupos de
acordo com sua similaridade. As sequiéncias de DNA foram obtidas também a partir do Pfam e alinhadas com auxilio
do programa CLUSTALX. O programa CODEML do pacote PAML foi usado para determinar a probabilidade dos
sitios individuais estarem sofrendo sele¢do positiva em cada conjunto de dados. A andlise parcial dos resultados
obtidos até 0 momento esté indicando um nimero néo significativo de codons sujeitos a pressdo seletiva positiva,
sugerindo que este mecanismo esta presente na evolucao das PRs devido a sua importancia na defesa contra agentes
patogénicos. A continuidade da andlise e a inclusdo de outros grupos de seqiiéncias, cuja funcéo esteja previamente
determinada, podera esclarecer as relacdes observadas entre estes dois grupos de sequiéncias. Apoio Financeiro:
FINEP; PRONEX-CNPq; FAPERGS; PROPESQ-UFRGS, PIBIC/CNPg-UFRGS.
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