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O surgimento das tecnologias de transferéncia de genes para plantas possibilitou o uso de toda a biodiversidade no
melhoramento vegetal, e o sucesso da aplicacdo dessa tecnologia depende do uso de seqiiéncias promotoras eficazes.
O promotor do virus do mosaico da couve-flor (CaMV 35S) é a seqiiéncia mais usada na transformacdo genética
vegetal, mas o seu uso pode ocasionar diminuigdo de crescimento e outros problemas, isso porque o0 35S € um
promotor forte, ou seja, sequestra grande parte da maquinaria de tradugdo de célula. Além disso, seu uso em
monocotileddneas € restrito. A transformacdo utilizando promotores da prdpria planta é desejada, pois pode facilitar
a obtenc¢do de plantas transgénicas, assim como promotores tecido-especificos. O objetivo do presente trabalho é a
obtencdo de sequiéncias promotoras e terminadoras capazes de direcionar a expressao génica em diferentes tecidos de
cevada (Hordeum vulgare). Para isso, genes com regulacdo especifica em cevada foram pesquisados no
GenBank/EMBL e oligonucleotideos iniciadores (primers) para amplificagdo por PCR das regides promotoras ou
terminadoras desses genes foram desenvolvidos. Trés fragmentos foram amplificados por PCR, clonados em pUC18
e seqlienciados de forma automatizada. Um deles mostrou homologia com a seqiiéncia original. Todas as trés
seqliéncias foram transferidas para o plasmidio de expressdao pGusXX-47 em ambas as orientagGes. Para testar o
potencial promotor das sequéncias amplificadas e a sua especificidade, diferentes tecidos de cevada serdo
transformados por biobalistica e a expressdo transiente do gene gusA sera avaliada. (Auxilio financeiro: Fapergs e
CNPq - PIBIC/UFRGS)
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