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Hutz; José A. B. Chies. (Laboratorio de Imunogenética, Departamento de Genética, Instituto de
Biociéncias, Universidade Federal do Rio Grande do Sul)

As populagdes indigenas brasileiras foram inicialmente classificadas de acordo com padrdes de linguagem,
morfologia e polimorfismos protéicos. Dados da literatura indicam que as frequiéncias alélicas de diferentes sistemas
genéticos sdo significantemente diferentes entre 0s grupos étnicos. Tendo-se isso em vista, torna-se indispensavel o
estudo dessa diversidade para que se possa avaliar o quéo significantes sdo essas diferencas e se elas variam dentro
de um mesmo grupo étnico de acordo com o ambiente habitado. Esta analise pode auxiliar nos estudos sobre o grau
de miscigenacgdo e indicar as rotas migratérias utilizadas por ancestrais, no caso de popula¢des indigenas sul-
americanas. Os polimorfismos, analisados por PCR - RFLP, na populac¢do de Kaingangs estudada sdo o0 CCR5A32,
TCRBV3S1 e TCRBV18, segmentos génicos ou genes envolvidos no desenvolvimento de resposta imune. Até o
presente momento, 70 individuos foram tipados para a variante CCR5A32, sendo 65 homozigotos normais e 05
heterozigotos, sendo a freqiiéncia para o alelo normal igual a 0,964 e a frequiéncia para o alelo deletado igual 0,036.
Para o TCRBV3S1, 43 individuos foram analisados, sendo 21 individuos homozigotos para o alelo 01, 07 individuos
homozigotos para o alelo 02 e 15 individuos heterozigotos, sendo as freqiiéncias iguais a 0,663 para o alelo 01 e
0,337 para o alelo 02, e para 0 TCRBV18, foram analisados 71 individuos, sendo 52 homozigotos para o alelo 01, 03
homozigotos para o alelo 02 e 16 heterozigotos, as freqliéncias encontradas foram, 0,845 para o alelo 01 e 0,155 para
o alelo 02. A andlise destes dados indica existéncia de miscigenacdo entre a populagcdo Kaingang analisada e
individuos caucasoides, evidenciada pela presenga do alelo CCR5A32 (tipico de populagdes caucasoides).
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