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Sindrome de Sjogrens (SS) é uma exocrinopatia auto-imune caracterizada pelo acometimento das glandulas
exocrinas causando xeroftalmia e xerostomia. Tem sido observada uma infiltragdo preferencial de linfocitos CD4+
que possuem TCRV13 nas glandulas salivares e lacrimais, implicando na destruicdo dessas glandulas. O receptor de
célula T (TCR) consiste de um heterodimero de cadeias alfa e beta ligadas por pontes dissulfidricas, sendo altamente
variavel e capaz de reconhecer peptideos apresentados por uma molécula de MHC. O presente trabalho tem como
objetivo analisar o polimorfismo do segmento génico TCRVB13S5 e sua possivel associagdo com a Sindrome de
Sjogrens. Cento e vinte e quatro amostras de DNA extraido de sangue periférico de pacientes com LUpus
Eritematoso Sistémico (SLE) foram amplificadas com primers especificos para TCRVB13S5. Sabe-se que uma
fracdo dos pacientes lUpicos desenvolve também Sindrome de Sjogrens. Dessas amostras, algumas sdo de pacientes
com SLE e Sindrome de Sjogrens secundaria e outras sdo de SLE sem Sjogrens, sendo todas amplificadas em um
sistema “duplo-cego”. O produto amplificado tem 166pb e é visualizado em gel de agarose 1%. Este produto é
submetido & clivagem com a enzima de restricdo Hha | e visualizado em gel de agarose 3%. Do total de 124
amostras, a freqiiéncia do alelo 1 foi de 0,137 e a do alelo 2, 0,863. Amostras de pacientes com Sindrome de
Sjogrens (SS Primaria) também serdo analisadas. Os resultados das freqiiéncias alélicas dos pacientes com SS
Secundaria e Priméria serdo comparados com as frequéncias alélicas de controles Afro-Brasileiros e Caucasoides ja
obtidos. (PRONEX, CNPq, Fapergs)
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