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A hepatite B continua a ser um grande problema de salde publica no mundo. Pacientes que necessitam de
hemodidlise estdo sob alto risco de infeccdo com o virus da hepatite B (HBV). Em muitos paises, a transmissdo do
HBV em centros de hemodialise tem sido controlada, apds a adocéo de precaucfes universais e da vacinagdo. O
presente estudo teve como objetivo definir a ocorréncia do DNA do HBV em um total de 74 pacientes que estdo sob
hemodialise em uma unidade localizada em Porto Alegre. Todos haviam recebido imunizacdo prévia ao tratamento.
A técnica de extracdo de DNA empregada no presente trabalho utiliza 250 ul de plasma e os seguintes reagentes:
proteinase K, SDS e fenol-cloroférmio. O diagnoéstico molecular era realizado utilizando-se a técnica molecular
PCR. Esta técnica amplifica uma regido de 475 pb, correspondente a regido S do genoma viral. A sensibilidade do
teste é de 5 cdpias/mL. Controles positivos e negativos eram introduzidos em todas as anélises. No presente trabalho,
DNA de HBV foi detectado em 2 das 74 (2,7%) amostras analisadas. A partir desse resultado, conclui-se que existe
uma baixa prevaléncia de amostras positivas na populacdo de pacientes estudada, considerada de alto risco, o que
reforca que as medidas de precaucGes adotadas pela unidade de hemodialise contra contaminages estdo adequadas.
Além disso, o0 método molecular pode ser utilizado para a confirmacéao da infeccdo pelo HBV, descartando possiveis
falso-positivos detectados nos testes soroldgicos. (FEPPS/CDCT, ULBRA).
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