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INTRODUCAO

A analise filogenética é empregada para inferir a historia evolutiva das espécies.
Principalmente quando aliada a métodos de datacao, essa analise pode sugerir
possiveis eventos que afetaram o surgimento e a diversificacao das espécies.
Liolaemus arambarensis € um lagarto pequeno descrito recentemente, endémico das
restingas da margem oeste da Laguna dos Patos, no estado do Rio Grande do Sul.

No Brasil, outras espécies do género ocupam as praias da costa Atlantica, mas a
relacao evolutiva entre elas é desconhecida. Enquanto Liolaemus occipitalis ocorre
no Sul do Brasil e no Uruguai, proximo a area de ocorréncia de L. arambarensis, L.
lutzae € uma espécie restrita ao estado do Rio de Janeiro, distante mais de 1.000 km

das outras espécies do género.

Nesse estudo, foi utilizado um conjunto de dados de multiplos marcadores de
sequéncia de DNA com o objetivo geral de inferir a relacao filogenética de L.
arambarensis em relacao outras espécies proximamente relacionadas pertencentes

subgrupo "wiegmannii': L. lutzae, L. occipitalis, L. salinicola, L. scapularis, L.

multimaculatus e L. wiegmannii. x,.
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Figure 2 — Métdos analiticos utilizados neste estudo. Dados de sequéncia foram obtidos
depois do PCR com primers especificos usando individuos da coleg¢ao cientifica do

Laboratério de Herpetologia da UFRGS.
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Figura 3 — Topologia obtida para arvore de espécies coalescente (*Beast). O valores para os
nos correspondem a probabilidade posterior do clado na arvore de espécies coalescente.
Valores em negrito sao para a analise Bayesiana usando dados concatenados. Valores em
parénteses sao para a analise de maxima verossimilhanca.
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Figura 4 — Arvore do mtDNA. Legenda como na Figura 3.
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Figura 5 — Arvore dos genes nucleares concatenados. Legenda como na Figura 3.
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Figura 6 — Intervalos de confianga para os tempos de divergénia de alguns
clados de interesse.

DISCUSSAO
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{ Liolaemus arambarensis, L. occipitalis, L. lutzae J

/°L. arambarensis € irma de L. lutzae, mas com baixo suporte \
* Principal causa da discordancia da arvore de gene: mtDNA vs. nDNA
* Todas as arvores de gene de nDNA sugerem L. arambarensis irma de L. lutzae

*Dada a diferenga no tamanho efetivo, por que nao ha discordancia genes
nDNA?

* Possivel hibridizagao antiga entre L. occipitalis e L. arambarensis resultando na
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* As datas coalescentes sao mais antigas do que 400kya, que € a origem da
formacao geologica onde alguma dessas especies ocorrem atulmente.

* Os pesquisadores devem ter cautela ao associar a historia de uma espécie a
regiao geologica que ela ocupa no presente.
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