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SUSCET]BILIDADE A ANTIBIOTICOS EM BACTERIAS ISOLADAS DE AMOSTRAS DOS
147 BALNEARIOS DO RIO GUAIBA. Katlen G. Tomazelli, Fabia Werlang, Luciane M. Santana, Marion Dehon,
Maria Mercedes Bendatti*, Sueli Van Der Sand e Gertrudes Corcao (Departamento de Microbiologia, Instituto de

Ciencias Basicas da Saude, UFRGS; *Divisdo de Pesquisa do Departamento Municipal de Agua e Esgoto (DMAE)/PMPA).

A facilidade com que bactérias tornam-se resistentes a antibidticos comumente utilizados tem sido motivo de preocupagdo de
varios orgdos de saude publica, uma vez que a transferéncia de genes de resisténcia entre bactérias do meio ambiente representa
um grande problema no tratamento de doengas infecciosas. O objetivo do presente estudo é uma melhor caracterizacdo de
bactérias isoladas em amostras de aguas dos balnearios Lami, Belém Novo e Ipanema, quanto ao seu perfil de suscetibilidade a
antibidticos. As amostras de agua foram coletadas pelo DMAE/PMPA, e a identificacdo das bactérias foi realizada no
Departamento de Microbiologia/lUFRGS através de testes bioquimicos. A suscetibilidade a antibi6ticos estd sendo testada através
do método de difusdo de Kirby-Bauer. Até o presente momento, entre as amostras de Listeria monocytogenes, 88,9%
apresentaram resisténcia ao cloranfenicol, 77% aos b-lactdmicos e 66% & eritromicina, sulfonamidas e vancomicinas. Entre as
espécies de Clostridium encontradas, 50% apresentaram resisténcia ao cloranfenicol, eritromicina, nitrofurantoina, sulfonamida,
tetraciclina e vancomicina. As espécies do género Bacillus identificadas apresentaram-se 100% resistentes ao cloranfenicol, B-
lactamicos, eritromicina, sulfonamida, tetraciclina e vancomicina. Cabe ressaltar que varias das espécies identificadas sdo
patogénicas, e que a disseminacdo de genes de resisténcia a antibidticos entre bactérias ndo patogénicas e patogénicas no meio
ambiente, ira contribuir para o aparecimento de linhagens multiresistentes, que dificultariam no tratamento das infec¢Ges por elas
causadas.
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